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Utilisation d’outils génomiques
Position de la FCI

Au cours des 25 dernieres années, la génomique a révolutionné I'élevage canin en proposant aux
propriétaires de chiens, aux éleveurs et aux organisations, une multitude d’outils pour élever et
suivre leurs animaux. Le présent document expose la position de la FCl sur le potentiel et les limites
de ces outils génomiques pour une gestion pérenne des races de chiens.

Lidentification génétique et les tests de filiation font partie des outils les plus utilisés dans I'élevage
canin. Fondée sur des normes internationales, leur utilisation devrait étre encouragée et généralisée
par les organisations d’élevage et par la FCl, garantissant ainsi la fiabilité des certificats d’origine
(pedigree), ce qui est crucial pour l'intégrité de la pureté de la race d’'un élevage canin.
Lidentification génétique et les tests de filiation peuvent contribuer a éviter les erreurs et la fraude
dans les certificats d’origine et a affiner la documentation de I'ascendance d’un chien.

Les tests génétiques permettant de déceler des maladies génétiques ou des caractéristiques
phénotypiques peuvent également étre d’un grand intérét pour I'élevage. S'ils sont bien utilisés, ces
tests peuvent servir a assurer un suivi et une sélection pour prévenir les problémes de santé. lls
seront utilisés pour identifier les porteurs de ces anomalies génétiques et pour éviter I'élevage avec
des chiens atteints ou a risque. Cela peut réduire la fréquence de ces maladies affectant une race et
améliorer la santé et le bien-étre des chiens. Il est cependant important de sélectionner
prioritairement des tests fiables et pertinents pour une race donnée, dans un pays donné, et de
s’assurer que ces tests sont fiables (Pegram et al. 2019). Cela signifie que ces tests devraient étre
controlés par des experts et faire I'objet d’'une publication dans une revue scientifique. Par ailleurs,
leur possibilité d’utilisation devrait étre validée pour chaque population cible. Un test pertinent et
fiable pour une population canine précise dans un pays précis n’est donc pas forcément pertinent
ou fiable pour la méme race dans un autre pays. Lutilisation de tels outils devrait étre intégrée dans
les programmes d’élevage, en tenant compte de la situation globale d’'une race en matiere de santé,
de données démographiques, de conditions cadres économiques et organisationnelles.

Finalement, la génomique peut aussi soutenir la surveillance génétique de la diversité génétique,
tant sur le plan individuel que sur celui de la race. La disponibilité de kits de marqueurs de densité
moyenne et élevée permet d’analyser les liens de parenté génétique et le mélange entre les
populations ainsi que de quantifier la variabilité génétique sur le plan individuel et sur celui de la
race. Cela peut s’avérer utile pour évaluer la situation d’une race au niveau de sa variabilité
génétique en corrélation avec sa santé et son évolution historique (Donner et al. 2023) et pour
introduire d’éventuelles mesures indispensables.
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Pour conclure, la FCI souligne que, s’ils sont utilisés de maniére adéquate, le recours aux outils
génomiques dans I'élevage canin contribuera significativement a la santé, au bien-étre et a la
pérennité des programmes d’élevage. La FCl devrait encourager l'utilisation de I'identification
génétique et de tests de filiation. L'utilisation de tests génétiques a des fins de détection de maladies
génétiques ou de caractéristiques phénotypiques ainsi que dans le cadre de la surveillance de la
variabilité génétique ne devrait cependant étre soutenue qu’a I'issue d’'un contréle minutieux de
I'adéquation d’un test précis pour une population canine nationale précise, tout en tenant compte
de sa situation spécifique en matiére de santé et de bien-étre, de diversité génétique ainsi que des
objectifs d’élevage. De cette maniére, la FCl pourra renforcer 'intégrité des certificats d’origine,
réduire I'apparition de maladies génétiques et encourager des programmes d’élevage responsables
et pérennes.

Approuvé par le Comité Général de la FClI a Amsterdam en septembre 2024, sur la base des
recommandations de la Commission Scientifique de la FCI.
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